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গদৈষণা দক্ষর্া 

• ৈাাংলাদদদির প্রচনলর্ যরাগ সমুদের যক্ষদে নতুন ধরদনর নজন এৈাং নজনগর্ নভন্নর্ার অনুসন্ধান;  

• যরাগসমুদের বজৈ র্াকমার উন্নিন এৈাং র্নলকুলার িদ্ধনর্দর্ সনািকরণ;  

• ৈাদিানরদসাদস মস েদর্ কা মকরী এনিিািাদৈটিক কম্পাউন্ডস এর উন্নিন। 

 

ৈর্মর্ান গদৈষণা যক্ষে/প্রকল্প 

• ৈাাংলাদদনি জনদগানির র্দে HMG-CoA reductase নজদনর নভন্নর্া (SNP) ি মদৈক্ষণ; 

• ৈদগািসাগর যেদক অে মনননর্কভাদৈ গুরুত্বপূণ ম সামুনিক উনিদদর অনুসন্ধান; 

• ৈাাংলাদদদির িাৈ মর্য অঞ্চল যেদক অে মনননর্কভাদৈ মূল্যৈান উনিদ সনািকরণ এৈাং বৈনিষ্ট্য ননরূিণ; 

• ৈাাংলাদদদি প্রাপ্ত SARS-CoV-2 ভাইরাদসর নজদনাদর্ নর্উদেিন ি মদৈক্ষণ। 
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